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Актуальность исследования: в 2017 году Всемирная организация Здравоохранения от-
несла k. pneumoniae к группе опасных «супербактерий» escAPe, как одну из наибольших 
угроз по формированию множественной антибиотикорезистентности [1]. В настоящее время 
k. pneumoniae разделяют на 2 патотипа: классический (ckp) и гипервирулентный (hvkp) [2]. 
Группа hvkp способна вызывать внебольничную инфекцию в форме первичных абсцессов пе-
чени и синдрома системной воспалительной реакции (ССВР) у ранее здоровых лиц, в связи с 
наличием высоковирулентных факторов (адгезины, капусльный антиген, липополисахарид), 
которые обеспечивают высокую степень защиты от бактерицидной активности сыворотки 
 крови.

цель исследования: анализ микробиологических характеристик штаммов hvkp и ckp, вы-
деленных от пациентов реанимационного отделения детского многопрофильного стационара. 
Материалы и методы: за период 2017-2020 года на базе клиники выделено 30 изолятов k. 
pneumoniae, послуживших причиной сепсиса или ССВР. микроорганизмы идентифицированы 
на анализаторах «vitek», чувствительность к антибактериальным препаратам (АБП) определя-
лась диско-диффузионным методом на агаре мюллера-Хинтона (eucAsT) к 7 стандартным 
АБП. Гипермукоидный фенотип установлен методом string-test [3]. Серорезистентность уста-
новлена путем определения количества колоний, выросших на среде, после смешивания ми-
кробной культуры с сывороткой здорового человека. Статистическая обработка данных выпол-
нена в программе statistica 10. Значимость показателей оценивалась критерием Стьюдента 
(критический уровень p=0,05).

Результаты: одними из характерных признаков hvkp является гипермукоидный фенотип, в 
связи с этим за hvkp принимались штаммы, обладающие гипермукоидностью и высоким уров-
нем серорезистентности, остальные принимались за ckp. Среди 30 выделенных изолятов, ги-
пермукоидным фенотипом обладали 8 штаммов (27%). Штаммы с гипермукоидным феноти-
пом (hvkp) обладали резистентностью к 2,78±0,38 АБП, а штаммы ckp к 3,96±0,15 АБП 
(p<0,05). 5 штаммов ckp обладали устойчивостью хотя бы к одному из карбапенемов (22,2%), 
среди hvkp устойчивость к одному из карбапенемов наблюдалась у 1 штамма (12,5%), p<0,05. 
Резистентность к нескольким карбапенемам среди hvkp составила 0%, среди ckp — 4,5%, 
p>0,05. Высокие уровни серорезистентности наблюдались у гипермукоидных штаммов 
(52,3%±4,5%) по отношении к немукоидным (29,2%±2,7%), p<0,05. Среди 8 пациентов, от ко-
торых выделены hvkp, летальный исход наступил в 25% случаев, а среди пациентов с ckp 
летальный исход наступил в 9,1% случаев, p<0,05. 

Выводы: все штаммы hvkp были полирезистентны, однако имели большую чувствитель-
ность к АБП в сравнении с ckp. Штаммы hvkp проявили высокий уровень серорезистентно-
сти, а также высокую вероятность летального исхода. Полученные результаты сходятся с со-
временными литературными данными. Установление патотипа k. pneumoniae имеет большое 
клиническое значение, для прогнозирования исходов заболевания и подбора терапии. 
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