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Введение. прогресс современной нефро-
логии во многом обусловлен изучением моле-
кулярно-генетической природы заболеваний 
и выявлением биомаркеров, позволяющих 
значительно повысить качество диагностики 
и облегчающих выбор адекватной терапии. 
Системная красная волчанка (Скв) относит-
ся к группе мультифакториальных болезней, 
где генетическая предрасположенность реа-
лизуется при участии факторов окружающей 
среды.

Цель исследования. провести оценку вли-
яния полиморфизма il-6 -174g/c и stat4 
rs3821236 g/а генов на риск развития Скв с 
поражением почек (люпус нефритом, лН) у 
детского населения республики Беларусь.

Материалы и методы. общий объем ис-
следуемой выборки детского контингента, ге-
нотипированной по полиморфному варианту 
гена il-6 -174 g>С rs1800795 составил 216 че-
ловек и был разделен на две группы: 1-я — па-
циенты с Скв и  морфологически верифици-
рованным лН (n=19), 2-я — дети без аутоим-
мунных и воспалительных заболеваний 
(n=197). объем выборки детей, генотипиро-
ванной по полиморфному варианту гена stat4 
rs3821236 g>a составил 97 человек и также 
был разделен на две группы: 1-я с Скв, лН 
(n=18), 2-я — без аутоиммунных и воспали-
тельных заболеваний (n=75). пациенты с Скв, 
лН находились под наблюдением в республи-
канском центре детской нефрологии и почеч-
но-заместительной терапии уЗ «2-я дГкБ» г. 
минска. возраст обследованных с Скв, лН от 
10 до 17 лет (14,18±2,24), детей контрольной 
группы от 6 до 17 лет (14,23±2,64 для гена il-6 
и 14,27±6,72 для stat4). выделение тоталь-
ной геномной дНк из образцов крови методом 
фенол-хлороформной экстракции и определе-
ние аллельного статуса по полиморфному ло-
кусу генов осуществляли методом пцр в ре-

альном времени на базе лаборатории молеку-
лярных основ стабильности генома 
Национальной академии наук.

Статистическая обработка полученных ре-
зультатов проведена с использованием про-
граммы statistica 10.0. Значимость различий в 
распределении частот аллелей/генотипов оце-
нивали с помощью критерия χ2 или точного 
критерия Фишера. различия считались стати-
стически достоверными при р<0,05.

Результаты. в группах, генотипированных 
по полиморфному варианту гена il-6 среди 
Скв, лН почти 95% составляли девочки 
(18/19), в контрольной группе мальчики 58%. 
частота генотипов и аллелей по локусу il-6 
rs1800795 у детей распределились следующим 
образом. gg в случае Скв, лН и контроля 
11,8% против (vs) 26%, gc 70,6 vs 53,6%, cc 
17,6 vs 20,4%, g 47,1 vs 52,8%, c 52,9 vs 47,2%. 
для аллелей gg, gc и cc р=0,34, для аллелей 
g и c р=0,52.

в группах, генотипированных по полимор-
фному варианту гена stat4 среди Скв, лН 
также 95% составляли девочки (17/18 детей); 
контрольная группа была намеренно подобра-
на с преобладанием девочек (66,2%). частота 
генотипов и аллелей по локусу stat4 
rs3821236 у детей распределились следующим 
образом. gg в случае Скв, лН и контроля 
50% против (vs) 70,7%, ga 44,4 vs 24,0%, aa 
5,6 vs 5,3%, g 72,2 vs 82,7%, a 27,8 vs 17,3%. 
для аллелей gg, ga и aa р=0,18, для аллелей 
g и a р=0,15.

Выводы. анализ распределения частот ге-
нотипов и аллелей по исследуемому локусу 
гена il-6 показал отсутствие достоверных раз-
личий при сравнении пациентов с Скв, лН и 
контрольной группой (р=0,34 и р=0,52, соот-
ветственно). также значимые различия в рас-
пределении частот генотипов при использова-
нии доминантной (р=0,19; or = 038; 95%ci 
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[0,08 — 1,72]) и рецессивной (р=0,79; or = 
0,84; 95%ci [0,23 — 3,05]) моделей наследова-
ния не прослеживались. анализ распределения 
частот генотипов и аллелей по исследуемому 
локусу гена stat4 показал отсутствие досто-
верных различий при сравнении пациентов с 
Скв, лН и контролем (р=0,18 и р=0,15, соот-
ветственно). Статистическая обработка дан-

ных показала наличие тенденции — при ис-
пользовании доминантной модели наследова-
ния аллель а встречался чаще в группе 
пациентов c Скв, лН (р=0,09; or = 2,41; 
95%ci [0,84 — 6,88], что увеличивает вероят-
ность развития заболевания и может использо-
ваться при формировании групп риска генети-
чески предрасположенных индивидов.


